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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

Eukariota sejtekben a gének atirdsa egy rendkiviil 6sszetett
folyamat, ami szdmos szabdlyozé faktor és makromolekula
komplex egyuttmikodését igényli. Az utébbi idészakban
egyre tobb adat jelent meg a kromatin szerkezet szerepérdl
a transzkripcié szabalyozasaban és ez Uj kutatasi irdnyvona-
lakat inditott el e terlileten. Jogosnak tlinik az a varakozas,
hogy a génatirdsban szerepet jatszd sokféle szabdalyozo
egyuttjatékanak részleteit megismerve magyarazatot tala-
lunk majd azokra a kérdésekre, hogy hogyan eredményezi
ez egy sejtbél bonyolult soksejtli szervezet differencialéda-
sat, vagy egy normalisan mikodo sejt daganat sejtté alaku-
lasat. Csoportunk kutatdsa, amit az SZBK és a TTIK Biokémiai
és Molekularis Biologiai Tanszéken m(ikodé laboratériuma-
inkban végziink, a kromatin szerkezet véltozasok okainak
és hatasainak a felderitésére iranyul. Az egyik kutatasi irdny-
ként az embrionalis fejlédés legkorabbi szakaszara jellemzé
kromatin szerkezet sajatossagait vizsgaljuk ecetmuslica
modelt alkalmazva, ami lehetévé teszi a genetikai és mo-
lekularis médszerek kombinalt alkalmazasat. Masik kutatasi
iranyunk emberi daganatsejtekre jellemzd genetikai eltéré-
sek azonositasa és hatdsuk kimutatasa.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

A laboratériumainkban rendszeresen alkalmazott kisérleti
modszerek a genetika, biokémia, sej- és molekularis biolo-
gia széles repertoarjat felolelik. Kozottiik épp ugy szerepel-
nek a mar klasszikus gén izolalasi és klonozasi mddszerek,
mint a leguUjabb célzott genom moddositasok, kromatin
immunoprecipitacios és Uj generacids szekvenalasi techni-
kak. A mukleinsavakat vizsgalé6 médszerek mellett gyakran
alkalmazunk fehérje vizsgélati technikdkat is kiilonbozé
forradsokbdl izolalva és finom analitikai mdédszerekkel jelle-
mezve proteineket és kdlcsonhatasaikat.
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