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LÁZÁR VIKTÓRIA

KUTATÁSI TERÜLET BEMUTATÁSA

Kutatócsoportunk egyik fő területe a különböző veszélyes 
bakteriális kórokozók visszaszorítása olyan speciális 
környezetek beazonosításával, amelyekben ezen kórokozók 
ártalmatlan versenytársaikhoz képest kevésbé életképesek. 
Az általunk alkalmazott fluoreszcencia-alapú kompetíciós 
mérések olyan egyszerű kísérleti stratégiák, amelyek két 
különbözőképpen jelölt baktériumtörzset állítanak szembe 
egymással, hogy felmérjék relatív fittségüket és túlélésüket 
különböző gyógyszerek jelenlétében. Ez a vizsgálat 
könnyen felskálázható és költséghatékony, így a kompetitív 
vizsgálatokban tesztelt anyagok paneljének bővíthetősége 
új perspektívákat kínál a különböző kórokozók eltérően 
szelektív kémiai gátlásának tanulmányozására. Kísérleteink 
egy részében hagyományos antibiotikum kombinációk 
gyűjteményét vizsgáljuk az Egészségügyi Világszervezet 
(WHO) szerint kiemelt fontosságú kórokozókkal szemben. 
Olyan gyógyszer-kombinációk beazonosítására törekszünk, 
amelyek hatékonyabban pusztítják az antibiotikumokra 
ellenálló törzseket az izogenikus, antibiotikumokra 
érzékeny változatához képest. Ilyen szelektív gyógyszer
kombinációk beazonosítása azonban kihívást jelent, 
különösen, ha figyelembe vesszük a kombinációs kémiai 
tér hatalmas méretét. E kihívásokat kombinatorikus 
mintavételezéssel és matematikai modellek alkalmazásával 
küszöböljük ki, csökkentve ezáltal a szükséges kísérletek 
számát. A továbbiakban részben ugyanezt a kísérleti 
megközelítést alkalmazva olyan specifikus kemoterápiás 
kezelések beazonosítására törekszünk, amelyek képesek 
szelektíven pusztítani a vastagbélrák kialakulását és 
progresszióját elősegítő bakteriális kórokozókat, illetve 
azon tumorsejteket, amelyek ezen rákkeltő baktériummal 
fertőzöttek. Innovatív kutatásunk utat nyithat olyan 
új kezelések víziója felé, amelyek nemcsak az aktuális 
fertőzések ellen küzdenek, hanem csökkentik vagy akár 
vissza is fordítják az antibiotikum-rezisztenciát vagy egyes 
káros baktériumok patogenitását. 

ELSAJÁTÍTHATÓ TECHNIKÁK

•	 Klasszikus és a legkorszerűbb mikrobiológiai technikák, 
a biológiai biztonság második szintjét képviselő (BSL-2) 
kórokozó baktériumok vizsgálata.

•	 Bakteriális genom szekvenálás.
•	 Adatelemzés, képelemzés és bioinformatika.
•	 Bakteriális genom mérnöki módszerek.
•	 Humán szövettenyészeten alapuló vizsgálatok.
•	 Mikroszkópos technikák.
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