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VALOGATOTT KOZLEMENYEK

A fehérjék szerkezeti témegspektrometrias (MS) elemzése
egyélvonalbelikutatasiterilet,amelyatomegspektrometriat
a szerkezeti biolégidval kombinalja, hogy tanulmanyozza a
fehérjék és fehérjekomplexek felépitését és dinamikajat.
Ez a megkodzelités olyan technikdkat foglal magéban,
mint a nativ MS, a hidrogén-deutérium cserés MS (HDX-
MS) és a keresztkotéses MS, amelyek részletes betekintést
nyujtanak a fehérjék szerkezetébe, kolcsénhatdsaiba és
modosulasaiba.

A nativ  MS megérzi a fehérjéket nativ allapotukban,
lehet6vé téve a nem-kovalens kdlcsonhatasok és komplex
Osszeszerelések tanulmdanyozésdt. A HDX-MS méri a
hidrogénatomok deutériummal valé cseréjét a fehérjék
gerincében, feltdrva az olddszer hozzaférhetéségét és
a konformdciés valtozasokat. Ez a technika kiléndsen
hasznos a fehérjék kdlcsénhatasainak tanulmanyozasaban.
A keresztkotéses MS kémiai Uton 0Osszekapcsolja a
kolcsonhato régidkat, feltarva a szerkezeti részleteket.

Ezek a moddszerek kulcsfontossaguak a fehérjék
funkciéjanak, mechanizmusainak megértésében a bioldgiai
rendszerekben.

ELSAJATITHATO TECHNIKAK

Heteroldg fehérje expresszié E. coli rendszerben

Fehérje mintak tdmegspektrometriai mintael6készitése
Fehérje szekvencianalizis tomegspektrometridval

Kémiai keresztkotések alkamazasa fehérje felszin
jellemzésére

Fluoreszcens jeldlésen alapulé interakcid vizsgalat és
disszociacios allandé meghatérozas

Cirkularis dikroizmus haszndlata a fehérjék helyes
feltekeredésének ellenérzésére
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